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温氏主要品系选育性状的遗传参数估计

李娅兰１，吴珍芳１，２

（１广东温氏种猪科技有限公司，广东 新兴 ５２７４００；
２国家生猪种业工程技术研究中心／华南农业大学 动物科学学院，广东 广州 ５１０６４２）

摘要：遗传参数是畜禽遗传特性的重要参数，遗传参数估计是畜禽遗传评估的基础。利用温氏食品集团股份有限

公司选育的专门化品系种猪近１０年的各品系生长发育性状（ＤＡＹ１００、ＤＡＹ３０、ＡＤＧ３０－１００、ＢＦＴ１００）和繁殖性状（ＴＮＢ、
ＡＮＢ、ＨＮＢ、ＬＷＢ）数据，采用ＤＭＵ软件，使用最大似然法和多性状线性模型，估计 Ｗ５１、Ｗ５２、Ｗ６１、Ｗ６２、Ｓ１１、Ｓ２１、
Ｓ２２等７个专门化品系主要生长发育性状和繁殖性状的遗传参数。结果表明，各品系生长发育性状的遗传力为
０３～０６，属于中、高等遗传力性状，其中，ＢＦＴ１００的遗传力最高，大于０４；ＤＡＹ１００与 ＤＡＹ３０、ＡＤＧ３０－１００、ＢＦＴ１００的遗
传相关分别呈强正相关、强负相关和弱负相关。各品系的繁殖性状都为低遗传力性状，遗传力为０１左右，其中，
ＬＷＢ最高，为０１２～０１８；ＴＮＢ与ＡＮＢ的遗传相关大于０９０，与ＨＮＢ的遗传相关大于０７，均为强正遗传相关。
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　　畜禽数量性状遗传参数是畜禽的重要种质特
性。遗传参数估计是畜禽育种中的一项基础工作，

准确估计群体遗传参数对研究和揭示数量性状的遗

传规律、探讨选育效果、正确评定种畜育种值、制定

选择方案、计算遗传进展、制定育种计划等都有非常

重要的作用［１－２］。从统计学上讲，遗传参数估计可



归结为方差组分的估计［３］。方差组分估计是遗传评

估和畜禽选育的依据和前提条件之一，是用于计算

遗传力、重复力和遗传相关这３个群体遗传参数的
指标。方差组分估计的方法随着计算机的发展和数

量遗传学的发展不断改进，目前主要采用最大似然

法结合线性混合模型方程来进行方差组分的估计。

温氏集团种猪育种长达１０多年，以前的方差组分和
遗传力都是参考和借用国外的方差组分来进行遗传

评估。为了能更准确地对种猪进行遗传评估，本研

究对温氏食品集团股份有限公司选育的专门化品系

生长发育性状和繁殖性状的方差组分和遗传参数进

行评估。

１　材料与方法
１．１　材料

数据来自温氏食品集团股份有限公司种猪分公

司２００５—２０１４年近 １０年专门化品系 Ｗ５１、Ｗ５２、
Ｗ６１、Ｗ６２、Ｓ１１、Ｓ２１和 Ｓ２２等的生长发育性状和繁
殖性状的测定数据和系谱资料。生长发育性状包括

达３０ｋｇ的日龄（Ｄａｙｓｔｏ３０ｋｇ，ＤＡＹ３０）、达１００ｋｇ的
日龄（Ｄａｙｓｔｏ１００ｋｇ，ＤＡＹ１００）、３０～１００ｋｇ的日增重
（Ａｖｅｒａｇｅｄａｉｌｙｇａｉｎｆｒｏｍ３０ｔｏ１００ｋｇ，ＡＤＧ３０～１００）、达
１００ｋｇ背膘厚（Ｂａｃｋｆａｔｔｈｉｃｋｎｅｓｓａｔ１００ｋｇ，ＢＦＴ１００）
等４个性状，繁殖性状主要包括总仔数（Ｔｏｔａｌｎｕｍ
ｂｅｒｏｆｂｏｒｎ，ＴＮＢ）、活仔数（ＡｌｉｖｅＮｕｍｂｅｒｏｆｂｏｒｎ，
ＡＮＢ）、健仔数（Ｈｅａｌｔｈｎｕｍｂｅｒｏｆｂｏｒｎ，ＨＮＢ）、初生
窝重（Ｌｉｔｔｅｒｗｅｉｇｈｔｏｆｂｏｒｎ，ＬＷＢ）等４个性状。
１．２　方法

１）生长发育性状采用的模型式：
ｙ＝Ｘｂ＋Ｚａ＋ｅ，

式中，ｙ为各性状的观测值向量；ｂ为固定效应（场年
季效应、性别效应）向量；ａ为个体加性遗传效应向
量；ｅ为残差效应向量；Ｘ、Ｚ分别表示固定效应、个体
加性遗传效应的相关结构矩阵。并假设方差组分：

Ｖａｒ
ａ[ ]ｅ＝

Ａσ２ａ ０

０ Ｉσ２[ ]
ｅ

，

式中，Ａ为个体的亲缘关系矩阵，Ｉ为单位矩阵。
２）繁殖性状方差组分估计采用的模型式：

ｙ＝Ｘｂ＋Ｚａ＋Ｐｃ＋ｅ，
式中，ｙ为各繁殖性状的观测值向量；ｂ为固定效应
（场年季效应、胎次效应）向量；ａ为个体加性遗传效
应向量；ｃ为永久环境效应向量；ｅ为残差效应向量；
Ｘ、Ｚ、Ｐ分别表示固定效应、个体加性遗传效应和永久
环境效应的相关结构矩阵。假设方差组分为：

Ｖａｒ
ａ
ｐ









ｅ
＝

Ａσ２ａ ０ ０

０ Ｉσ２ｃ ０

０ ０ Ｉσ２









ｅ

，

式中，Ａ为个体的亲缘关系矩阵，Ｉ为单位矩阵。
采用 ＤＭＵ软件［４］和限制性最大似然法（Ｒｅ

ｓｔｒｉｃｔｅｄｅｓｔｉｍａｔｉｏｎｍａｘｉｍｕｍｌｉｋｅｌｉｈｏｏｄ，ＲＥＭＬ）估计方
差组分和遗传参数。

２　结果与分析
２．１　生长发育性状的方差组分和遗传参数
２．１．１　Ｗ５１系　Ｗ５１系的生长发育性状的测定数
量及平均值、标准差等描述性统计量见表１，它们的
遗传方差、遗传力、遗传和表型相关系数分别见表

２～４。由表１～４可以看出，Ｗ５１的 ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、
ＡＤＧ３０～１００和ＢＦＴ１００分别为７２９ｄ、１５７０ｄ、８４０８ｇ和
１４０ｍｍ。ＡＤＧ３０～１００的遗传方差最高，为２０４４１５；
ＢＦＴ１００的遗传方差最小，为 ２２２；遗传力在 ０３～
０５５之间，ＢＦＴ１００的遗传力最高（０５５），属于中等偏
高遗传力性状；其他性状均为中等遗传力性状。

ＤＡＹ１００与ＤＡＹ３０的遗传相关系数为０６６，为强正遗
传相关性状，与 ＡＤＧ３０～１００的遗传相关系数为
－０７２，为强负遗传相关；与ＢＦＴ１００的遗传相关系数
为－００７，为弱负遗传相关。

表１　Ｗ５１系生长发育性状的描述性统计量１）

项目 ＤＡＹ３０／ｄ ＤＡＹ１００／ｄ ＡＤＧ３０～１００／ｇＢＦＴ１００／ｍｍ

平均值 ７２．９ １５７．０ ８４０．８ １４．０
标准差 ７．２ １０．０ ８４．５ ２．２
最小值 ４４．３ １２０．４ ５２３．４ ７．１
最大值 １０１．４ １９７．０ １１７８．５ ２２．９

　１）ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、ＡＤＧ和 ＢＦＴ１００的测定数量分别为
３２４３９、３３５００、３２３５９和３３４６２头

表２　Ｗ５１系生长发育性状的加性遗传方差与性状间的协方差１）

性状 ＡＤＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １６．９１（０．８４）
ＤＡＹ１００ １５．８５（０．９３） ３５．９４（１．５３）
ＡＤＧ３０～１００ １２．４０（６．６７） －１９７．４８（１０．７０） ２０４４．１５（１０１．５６）
ＢＦＴ１００ －０．３５（０．１９） －０．５９（０．２５） １．５５（２．０８） ２．２２（０．０８）

　１）括号内为标准差

７７　 　　　　　李娅兰，等：温氏主要品系选育性状的遗传参数估计 　　　



表３　Ｗ５１系各生长发育性状的遗传力１）

性状 加性方差 残差 遗传力

ＤＡＹ３０ １６．９１（０．８４） ３４．２２（０．５５） ０．３３
ＤＡＹ１００ ３５．９４（１．５３） ４８．８７（０．９２） ０．４２
ＡＤＧ３０～１００ ２０４４．１５（１０１．５６）４０７３．８０（６５．８８） ０．３４
ＢＦＴ１００ ２．２２（０．０８） １．８６（０．０５） ０．５５

　１）括号内为标准差

表４　Ｗ５１系生长发育性状的表型和遗传相关１）

性状 ＡＤＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １．００　　 ０．５６　　 ０．２６　　 ０．０２
ＤＡＹ１００ ０．６４（０．０２） １．００ －０．６５ －０．０１
ＡＤＧ３０～１００ ０．０７（０．０４）－０．７２（０．０２） １．００ ０．０３
ＢＦＴ１００ －０．０６（０．０３）－０．０７（０．０３） ０．０２（０．０３）１．００

　１）括号内为标准差；上三角数据是表型相关，下三角数据
是遗传相关

２．１．２　Ｗ５２系　Ｗ５２系的生长发育性状的测定数
量及其平均值、标准差等描述性统计量见表５，方差

组分、遗传力、遗传和表型相关系数分别见表６～８。
由表５～８可以看出，Ｗ５２的 ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００分别比
Ｗ５１少２７和１０３ｄ，ＡＤＧ３０～１００高８１７ｇ，ＢＦＴ１００略
厚，说明Ｗ５２比Ｗ５１生长速度快；它们的遗传力都
在 ０３０～０４９之间，其中，以 ＢＦＴ１００的最高，为
０４９，属于中等遗传力性状。ＤＡＹ１００与 ＤＡＹ３０遗传
相关为０６２，为强正遗传相关；与 ＡＤＧ３０～１００的遗传
相关为－０７４，为强负遗传相关；与ＢＦＴ１００的遗传相
关为－０１１，为弱负遗传相关。

表５　Ｗ５２系生长发育性状的描述性统计量１）

项目 ＤＡＹ３０／ｄ ＤＡＹ１００／ｄ ＡＤＧ３０～１００／ｇ ＢＦＴ１００／ｍｍ

平均值 ７０．２ １４６．７ ９２２．５ １４．６

标准差 ７．１ １０．１ ９４．８ ２．４

最小值 ４３．１ １０６．２ ５６０．４ ６．２

最大值 ９８．４ １８７．５ １２９７．０ ２４．２

　１）ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、ＡＤＧ３０～１００和 ＢＦＴ１００的测定数量分别为
１１６８１、１１８９５、１１６５８和１１８９６头

表６　Ｗ５２系生长发育性状的加性遗传方差和性状间的协方差１）

性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １５．９２（１．１８）
ＤＡＹ１００ １４．８２（１．３４） ３４．１７（２．２４）
ＡＤＧ３０～１００ １３．７２（１１．３２） －２３９．７６（１９．０６） ２８５５．９４（２０８．８５）
ＢＦＴ１００ －０．５７（０．３１） －１．１１（０．４３） ５．１８（４．１２） ２．６２（０．１６）

　１）括号内为标准差

表７　Ｗ５２系生长发育性状的遗传力１）

　性状 加性方差 残差 遗传力

ＤＡＹ３０ １５．９２（１．１８） ２９．４５（０．７７） ０．３５
ＤＡＹ１００ ３４．１７（２．２４） ４６．５９（１．３８） ０．４３
ＡＤＧ３０～１００ ２８５５．９５（２０８．８５） ４７８７．４４（１３３．５６） ０．３８
ＢＦＴ１００ ２．６２（０．１６） ２．７３（０．０９） ０．４９

　１）括号内为标准差

表８　Ｗ５２系生长发育性状的遗传和表型相关１）

性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １．００　　 ０．５８　　 ０．２１　　 －０．０３
ＤＡＹ１００ ０．６２（０．０３） １．００ －０．６７ －０．０７
ＡＤＧ３０～１００ ０．０６（０．０５）－０．７４（０．０２） １．００ ０．０６
ＢＦＴ１００ －０．０９（０．０５）－０．１１（０．０４） ０．０６（０．０５） １．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．１．３　Ｗ６１系　Ｗ６１系各个性状的测定数量及其
平均值、标准差等描述性统计量见表９，遗传方差、
遗传力、遗传和表型相关分别见表１０～１２。由表９
～１２可以看出，Ｗ６１的 ＤＡＹ３０为７５０ｄ，ＤＡＹ１００为

１６０７ｄ，ＢＦＴ１００为１３３ｍｍ，生长速度相对较慢；遗
传方差以 ＡＤＧ３０～１００最大，为２２５３９２，性状间遗传
协方差以 ＤＡＹ１００和 ＤＡＹ３０最大，为 １７０８，最小为
ＤＡＹ１００和 ＡＤＧ３０～１００，为 －２４６３３；它们的遗传力在
０３７～０５６，其中，ＢＦＴ１００的遗传力最高（０５６），属
中等偏高遗传力性状，其他属于中等遗传力。

ＤＡＹ１００和ＤＡＹ３０遗传相关系数为０６２，为强正遗传
相关性状，与 ＡＤＧ３０～１００的遗传相关系数为 －０７６，
为强负遗传相关；与 ＢＴＨ１００的遗传相关系数为
－０１９，为弱负遗传相关关系。

表９　Ｗ６１系生长发育性状的描述性统计量１）

项目 ＤＡＹ３０／ｄ ＤＡＹ１００／ｄ ＡＤＧ３０～１００／ｇＢＦＴ１００／ｍｍ

平均值 ７５．０ １６０．７ ８２５．４ １３．３

标准差 ６．９ １０．４ ８２．６ ２．３

最小值 ４７．６ １１９．４ ５０８．９ ５．５

最大值 １０１．２ ２０２．３ １１５６．６ ２２．４

　１）ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、ＡＤＧ３０～１００和 ＢＦＴ１００的测定数量分别为
４２４５７、４３８６４、４２３５２和４３８１５头

８７ 　　 华　南　农　业　大　学　学　报　　　 第４０卷　



表１０　Ｗ６１系生长发育性状的加性遗传方差和性状间的协方差１）

　性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １７．４２（０．７１）
ＤＡＹ１００ １７．０８（０．８６） ４３．２８（１．５６）
ＡＤＧ３０～１００ ７．９０（５．８５） －２４６．３３（１０．７０） ２２５３．９２（９１．７８）
ＢＦＴ１００ －０．７１（０．１６） －１．８３（０．２４） １０．９７（１．８６） ２．２１（０．０７）

　１）括号内为标准差

表１１　Ｗ６１系生长发育性状的遗传力１）

性状 加性方差 残差 遗传力

ＤＡＹ３０ １７．４２（０．７１） ２９．６７（０．４４） ０．３７
ＤＡＹ１００ ４３．２８（１．５６） ５０．７８（０．９０） ０．４６
ＡＤＧ３０～１００ ２２５３．９２（９１．７８） ３６７９．６３（５６．８０） ０．４０
ＢＦＴ１００ ２．２１（０．０７） １．７３（０．０４） ０．５６

　１）括号内为标准差

表１２　Ｗ６１系生长发育性状的遗传和表型相关１）

性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １．００　　 ０．５６　　 ０．１８　　 －０．０３
ＤＡＹ１００ ０．６２（０．０２） １．００ －０．７０ －０．１２
ＡＤＧ３０～１００ ０．０４（０．０３）－０．７６（０．０１） １．００ ０．１１
ＢＦＴ１００ －０．１１（０．０３）－０．１９（０．０２） ０．１５（０．０３） １．００

　１）括号内为标准差。上三角表型相关，下三角遗传相关

２．１．４　Ｗ６２系　Ｗ６２系的各个性状的测定数量及
其平均值、标准差等描述性统计量见表１３，性状的
遗传方差和协方差、遗传力、遗传和表型相关系数分

别见表 １４～１６。由表 １３～１６可以看出，Ｗ６２的
ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００分别为７２１和１５０６ｄ，分别比 Ｗ６１
少２９和１０１ｄ，ＢＴＨ１００厚０６ｍｍ；它们的遗传力
都在 ０３１～０５１之间，属于中等遗传力性状。
ＤＡＹ１００和ＤＡＹ３０的遗传相关系数为０６２，为强正遗
传相关性状；与 ＡＤＧ３０～１００间的遗传相关系数为
－０８０，为很强的负遗传相关；与ＢＦＴ１００的遗传相关
系数为０１９，为弱正遗传相关关系。

表１３　Ｗ６２系生长发育性状的描述性统计量１）

项目 ＤＡＹ３０／ｄ ＤＡＹ１００／ｄ ＡＤＧ３０～１００／ｇ ＢＦＴ１００／ｍｍ
平均值 ７２．１ １５０．６ ９００ １３．９
标准差 ６．９ １０．１ ９１．６ ２．２
最小值 ４６．２ １１７．６ ５６２．８ ６．５
最大值 ９８．５ １９１．５ １２６１．７ ２２．７

　　１）ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、ＡＤＧ３０～１００和ＢＦＴ１００的测定数量分别为
１６３６４、１６６３６、１６３１４和１６６３６头

表１４　Ｗ６２系生长发育性状的加性遗传方差和性状间的协方差１）

　性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １３．１４（０．９０）
ＤＡＹ１００ １３．５０（１．０９） ３５．７５（１．９７）
ＡＤＧ３０～１００ －４．２８（８．８１） －２５６．５４（１６．２７） ２７０４．９１（１６９．１２）
ＢＦＴ１００ －０．２４（０．２２） －１．６５（０．３３） １４．８１（３．０９） ２．１４（０．１１）

　１）括号内为标准差

表１５　Ｗ６２系生长发育性状的遗传力１）

性状 加性方差 残差 遗传力

ＤＡＹ３０ １３．１４（０．９０） ２８．６２（０．６１） ０．３１
ＤＡＹ１００ ３５．７５（１．９７） ４５．４７（１．２０） ０．４５
ＡＤＧ３０～１００ ２７０４．９１（１６９．１２） ４３９１．４５（１０７．１０） ０．３９
ＢＦＴ１００ ２．１４（０．１１） ２．１１（０．０６） ０．５１

　１）括号内为标准差

表１６　Ｗ６２系生长发育性状的遗传和表型相关１）

性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １．００　 ０．５７　　 ０．１９　　 ０．０１
ＤＡＹ１００ ０．６２（０．０３）１．００ －０．６９ －０．１３
ＡＤＧ３０～１００ －０．０２（０．０５）－０．８０（０．０２） １．００ ０．１６
ＢＦＴ１００ －０．０５（０．０４）－０．１９（０．０４） ０．１９（０．０４） １．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．１．５　Ｓ１１系　Ｓ１１系的生长发育性状的测定数量
及其平均值、标准差等描述性统计量见表１７，性状
的遗传方差和协方差、遗传力、遗传和表型相关系数

见表１８～２０。由表１７～２０可以看出，Ｓ１１的这几个
生长发育性状的表型值 ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００分别为７２５
和１５６９ｄ，ＢＴＨ１００为１１５ｍｍ；它们的遗传力在

表１７　Ｓ１１系生长发育性状的描述性统计量１）

项目 ＤＡＹ３０／ｄ ＤＡＹ１００／ｄ ＡＤＧ３０～１００／ｇ ＢＦＴ１００／ｍｍ
平均值 ７２．５ １５６．９ ８３８．８ １１．５
标准差 ７．１ １０．９ ８９．７ １．８
最小值 ４３．８ １１９．９ ４９６．２ ５．４
最大值 １００．５ ２００．４ １１８７．９ １８．６

　１）ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、ＡＤＧ３０～１００和 ＢＦＴ１００的测定数分别为

９３１４、９６７８、９１１０和９６７３头

９７　 　　　　　李娅兰，等：温氏主要品系选育性状的遗传参数估计 　　　



０４０～０４９之间，其中，以 ＢＴＨ１００的遗传力最高
（０４９），都属于中等遗传力性状。ＤＡＹ１００与ＤＡＹ３０的
遗传相关系数为 ０５１，为强正遗传相关性状；与

ＡＤＧ３０～１００的遗传相关系数为 －０７９，为强负遗传相
关；与ＢＴＨ１００的遗传相关系数为－０２３，为中等负遗
传相关关系。

表１８　Ｓ１１系生长发育性状间的加性遗传方差和协方差１）

　性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １８．７６（１．４６）
ＤＡＹ１００ １５．７９（１．７９） ５０．９３（３．４６）
ＡＤＧ３０～１００ ３３．１４（１４．０２） －３３３．２８（２６．４４） ３３６５．３４（２５５．９５）
ＢＦＴ１００ －０．２９（０．２７） －１．９１（０．４１） １０．６３（３．５４） １．２８（０．０９）

　１）括号内为标准差

表１９　Ｓ１１系生长发育性状的遗传力１）

性状 加性方差 残差方差 遗传力

ＤＡＹ３０ １８．７６（１．４６） ２８．７８（０．９２） ０．４０
ＤＡＹ１００ ５０．９３（３．４６） ５２．１１（２．０１） ０．４９
ＡＤＧ３０～１００ ３３６５．３４（２５５．９５） ４２３５．５８（１５３．５４） ０．４４
ＢＦＴ１００ １．２８（０．０９） １．４０（０．０５） ０．４８

　１）括号内为标准差

表２０　Ｓ１１系生长发育性状的遗传相关１）

性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １．００　　 ０．４８　　 ０．２３　　 ０．０１
ＤＡＹ１００ ０．５１（０．０４） １．００ －０．７４ －０．１４
ＡＤＧ３０～１００ ０．１３（０．０５）－０．７９（０．０２） １．００ ０．１４
ＢＦＴ１００ －０．０６（０．０５）－０．２３（０．０５） ０．１６（０．０５）１．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．１．６　Ｓ２１系　Ｓ２１系的生长发育性状的测定数量
及其平均值、标准差等描述性统计量见表２１，各个

性状的遗传方差和协方差、遗传力、遗传和表型相关

系数分别见表２２～２４。由表２１～２４可以看出，Ｓ２１
的ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００分别为８０２和１７１２ｄ；它们的遗
传力都在０２５～０４５之间，属于中等遗传力性状，
其中，以 ＢＴＨ１００的遗传力最高（０４３）。ＤＡＹ１００与
ＤＡＹ３０的遗传相关为０５５，为强正遗传相关性状；与
ＡＤＧ３０～１００的遗传相关为－０７８，为强负遗传相关；与
ＢＴＨ１００的遗传相关为－０２７，为中等负遗传相关关系。

表２１　Ｓ２１系生长发育性状的描述性统计量１）

项目 ＤＡＹ３０／ｄ ＤＡＹ１００／ｄ ＡＤＧ３０～１００／ｇ ＢＦＴ１００／ｍｍ
平均值 ８０．２ １７１．２ ７７７．７ １２．９
标准差 ７．２ １１．０ ８１．５ ２．３
最小值 ５１．６ １２８．０ ４９９．７ ６．２
最大值 １０６．７ ２１４．２ １１０４．５ ２２．２

　１）ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、ＡＤＧ３０～１００和 ＢＦＴ１００的测定数量分别为
７３５３、７８４１、７３４１和７８３３头

表２２　Ｓ２１系生长发育性状间的加性遗传方差和协方差１）

　性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １３．５３（１．５２）
ＤＡＹ１００ １２．０６（１．７５） ３４．３７（３．２２）
ＡＤＧ３０～１００ １４．０４（１２．２５） －１８８．１３（２１．７３） １７２５．６０（１９６．８４）
ＢＦＴ１００ －０．０３（０．３２） －２．０２（０．４８） １７．０４（３．６６） １．６１（０．１４）

　１）括号内为标准差

表２３　Ｓ２１系生长发育性状的遗传力１）

性状 加性方差 残差方差 遗传力

ＤＡＹ３０ １３．５３（１．５２） ３１．８１（１．０６） ０．３０
ＤＡＹ１００ ３４．３７（３．２２） ７１．１２（２．２２） ０．３３
ＡＤＧ３０～１００ １７２５．６０（１９６．８４）４１４７．２３（１３８．３２） ０．２７
ＢＦＴ１００ １．６１（０．１４） ２．１５（０．０８） ０．４３

　１）括号内为标准差

表２４　Ｓ２１系生长发育性状间的遗传和表型相关１）

性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １．００　　 ０．４６　　 ０．２３　　 －０．０３
ＤＡＹ１００ ０．５５（０．０５） １．００ －０．７５ －０．１９
ＡＤＧ３０～１００ ０．０９（０．０８）－０．７８（０．０３） １．００ ０．１９
ＢＦＴ１００ －０．０１（０．０７）－０．２７（０．０６） ０．３３（０．０６） １．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．１．７　Ｓ２２系　Ｓ２２系的各个性状的测定数量及其
平均值、标准差等描述性统计量见表２５，各性状的
遗传方差和性状之间的协方差、遗传力、遗传和表型

相关系数分别见表 ２６～２８。由表 ２５～２８可以看
出，Ｓ２２的ＤＡＹ３０和 ＤＡＹ１００分别为７７６和１６３０ｄ，
比Ｓ２１分别少２６和８２ｄ，ＢＴＨ１００厚０４ｍｍ，差异

０８ 　　 华　南　农　业　大　学　学　报　　　 第４０卷　



不大。遗传方差以 ＡＤＧ３０～１００最高，为 ３９６０２３，
ＤＡＹ１００与 ＡＤＧ３０～１００的协方差为负值（－３１２２７）。
Ｓ２２这几个性状的遗传力都比较高，在０４４～０６５
之间，属于中等偏高遗传力性状，其中，以 ＤＡＹ１００的
遗传力最高（０６５），ＡＤＧ３０～１００最低（０４４）。ＤＡＹ１００
与ＤＡＹ３０的遗传相关为０６８，为强正遗传相关；与
ＡＤＧ３０～１００的遗传相关为－０６２，为强负遗传相关；与
ＢＴＨ１００的遗传相关为 －０２４，为中等负遗传相关关
系；ＡＤＧ３０～１００与 ＢＴＨ１００的遗传相关系数为 ０１３，呈
弱正遗传相关关系；与 ＤＡＹ３０的遗传相关系数为

０１６，为弱正遗传相关。

表２５　Ｓ２２系生长发育性状的描述性统计量１）

项目 ＤＡＹ３０／ｄ ＤＡＹ１００／ｄ ＡＤＧ３０～１００／ｇＢＦＴ１００／ｍｍ
平均值 ７７．６ １６３．０ ８３５．３ １３．３
标准差 ７．８ １２．３ １０５．５ ２．５
最小值 ４６．７ １２０．６ ４６７．１ ５．０
最大值 １０６．８ １７２．６ １２６３．３ ２３．２

　１）ＤＡＹ３０、ＤＡＹ１００、ＡＤＧ３０～１００和 ＢＦＴ１００的测定数量分别为
３２０５９、３２３８２、３１９９７和３２４０４头

表２６　Ｓ２２系生长发育性状的遗传方差和协方差１）

性状 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ ３５．６２（４．１４）
ＤＡＹ１００ ３２．８２（４．４０） ６７．３３（９．２８）
ＡＤＧ３０～１００ ５８．６５（３６．０３） －３１２．２７（５３．９９） ３９６０．２３（５８２．２２）
ＢＦＴ１００ －１．２０（０．７３） －２．７９（１．０１） １１．５３（８．６８） １．９９（０．２５）

　１）括号内为标准差

表２７　Ｓ２２系生长发育性状的遗传力１）

性状 加性方差 残差方差 表型方差 遗传力

ＤＡＹ３０ ３６．６２（４．１４） ２４．７３（２．５２） ６０．３５ ０．５９
ＤＡＹ１００ ６７．３３（７．５１） ３６．２５（４．４６） １０３．５８ ０．６５
ＡＤＧ３０～１００ ３９６０．２３（５８２．２２） ５００５．７５（３８０．５５） ８９６５．９８ ０．４４
ＢＦＴ１００ １．９９（０．２５） １．８８（０．１６） ３．８７ ０．５１

　１）括号内为标准差

表２８　Ｓ２２生长发育性状间的遗传和表型相关１）

性状　　 ＤＡＹ３０ ＤＡＹ１００ 　ＡＤＧ３０～１００ ＢＦＴ１００
ＤＡＹ３０ １．００　　 ０．５３　　 ０．３５　 －０．０７
ＤＡＹ１００ ０．６８（０．０５）１．００　　 －０．５８ －０．２３
ＡＤＧ３０～１００ ０．１６（０．０９）－０．６２（０．０６） １．００ ０．１８
ＢＦＴ１００ －０．１４（０．０７）－０．２４（０．０８） ０．１３（０．１０）１．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．２　繁殖性状
２．２．１　Ｗ５１系　Ｗ５１系的繁殖性状的测定数量及
其平均值、标准差等描述性统计量见表２９，遗传方
差和协方差、遗传力、遗传和表型相关系数分别见表

３０～３２。由表 ２９～３２可以看出，Ｗ５１系的 ＴＮＢ、
ＡＮＢ、ＨＮＢ分别为 １１０、１０１和 ９４头，ＬＷＢ为
１５１ｋｇ；它们的遗传力都在００８～０１３之间，属于
低遗传力性状，其中，以 ＨＮＢ的遗传力最低
（００８），ＬＷＢ的遗传力最高（０１３）。ＴＮＢ和 ＡＮＢ、
ＨＮＢ都有很强的正遗传相关，相关系数分别达０９７
和０９５；ＨＮＢ和ＡＮＢ的遗传相关也较高，相关系数
为０９８，说明在选择中只要包含其中一个性状也能

对其他 ２个性状进行选择。ＬＷＢ与 ＴＮＢ、ＡＮＢ、
ＨＮＢ的遗传相关系数都在０６５以上，分别为０６７、
０６５和０７４，说明对产仔数的选择也能提高ＬＷＢ。

表２９　Ｗ５１系繁殖性状的描述性统计量１）

项目 ＴＮＢ／头 ＡＮＢ／头 ＨＮＢ／头 ＬＷＢ／ｋｇ

平均值 １１ １０．１ ９．４ １５．１

标准差 ３ ３．０ ２．９ ４．３

最小值 １ ０ ０ ２．１

最大值 ２８ ２０ １９ ２７．９

　１）ＴＮＢ、ＡＮＢ、ＨＮＢ和 ＬＷＢ的窝数分别为２０３５７、２０３６１、

１８５４６和２００４５

表３０　Ｗ５１系繁殖性状的加性遗传方差和协方差１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ

ＴＮＢ １．０６（０．１２）

ＡＮＢ ０．９５（０．１１）０．９１（０．１１）

ＨＮＢ ０．７８（０．０９）０．７５（０．０９）０．６６（０．０９）

ＬＷＢ ０．９８（０．１４）０．８８（０．１４）０．８６（０．１３） ２．２１（０．２４）

　１）括号内为标准差

１８　 　　　　　李娅兰，等：温氏主要品系选育性状的遗传参数估计 　　　



表３１　Ｗ５１系繁殖性状的遗传力１）

性状
个体加性

方差

永久环境

方差

残差

方差
遗传力

ＴＮＢ １．０６（０．１２） ０．６５（０．０９） ７．２７（０．０９） ０．１２
ＡＮＢ ０．９１（０．１１） ０．６２（０．０９） ７．５８（０．０９） ０．１０
ＨＮＢ ０．６６（０．０９） ０．５０（０．０８） ７．１２（０．０９） ０．０８
ＬＷＢ ２．２１（０．２４） １．５０（０．１９）１３．７２（０．１６） ０．１３

　１）括号内为标准差

表３２　Ｗ５１系繁殖性状的遗传和表型相关１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ
ＴＮＢ １．００　　 ０．９０　　 ０．８３　　 ０．７２
ＡＮＢ ０．９７（０．００６）１．００ ０．９４ ０．８３
ＨＮＢ ０．９５（０．０１３）０．９８（０．０１） １．００ ０．８８
ＬＷＢ ０．６７（０．０４１）０．６５（０．０４） ０．７４（０．０３）１．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．２．２　Ｗ５２系　Ｗ５２系的各个繁殖性状的测定数
量及其平均值、标准差等描述性统计量见表３３，遗
传方差和协方差、遗传力、遗传和表型相关系数分别

见表３４～３６。由表３３～３６可以看出，Ｗ５２系的繁
殖性状表型值都比Ｗ５１的略高一些；它们的遗传力
为０１０～０１６，属于低遗传力性状，但比 Ｗ５１高一
些，其中，以 ＨＮＢ的遗传力最低（０１１），ＴＮＢ和
ＬＷＢ的遗传力基本一样（０１６）；ＴＮＢ与 ＡＮＢ、ＨＮＢ
都有很强的正遗传相关，遗传相关系数分别达

０９７、０９３，ＨＮＢ与ＴＮＢ、ＡＮＢ的遗传相关系数分别
为０９３、０９６；ＬＷＢ与３个产仔数性状之间的遗传
相关都在 ０５以上，相关系数分别为 ０６３、０６０、
０７９，说明这４个性状的遗传相关强，因此对其中一
个选择都会对其他性状进行间接选择，尤其是３个
产仔性状之间的遗传相关接近于１，所以只需要选
择其中一个性状即可。

表３３　Ｗ５２系繁殖性状的描述性统计量１）

项目 ＴＮＢ／头 ＡＮＢ／头 ＨＮＢ／头 ＬＷＢ／ｋｇ
平均值 １１．７ １０．５ ９．７ １５．２
标准差 ３．３ ３．３ ３．１ ４．８
最小值 １ ０ ０ １
最大值 ２２ ２０ １９ ２９

　１）ＴＮＢ、ＡＮＢ、ＨＮＢ和 ＬＷＢ的窝数分别为 ８８０６、８８０６、
８４１６和８７２０

表３４　Ｗ５２系繁殖性状的加性遗传方差和协方差１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ
ＴＮＢ １．７１（０．２３）
ＡＮＢ １．４４（０．２０）１．２１（０．１９）
ＨＮＢ １．２１（０．１８）１．０８（０．１７）０．９６（０．１６）
ＬＷＢ １．４８（０．２７）１．２２（０．２５）１．４１（０．２４）３．１７（０．４４）

　１）括号内为标准差

表３５　Ｗ５２系繁殖性状的遗传力１）

性状 个体 永久环境 残差 遗传力

ＴＮＢ １．７１（０．２３） ０．３９６（０．１７） ８．８３（０．１６） ０．１６
ＡＮＢ １．２１（０．１９） ０．５０２（０．１６） ８．９１（０．１６） ０．１１
ＨＮＢ ０．９６（０．１６） ０．３６（０．１４） ７．８１（０．１４） ０．１１
ＬＷＢ ３．１７（０．４４） １．１６（０．３３） １５．９４（０．２９） ０．１６

　１）括号内为标准差

表３６　Ｗ５２系繁殖性状的遗传和表型相关１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ
ＴＮＢ １．００　　 ０．８７　　 ０．８０　　 ０．６８
ＡＮＢ ０．９７（０．０１７）１．００ ０．９４ ０．８３
ＨＮＢ ０．９３（０．０２） ０．９６（０．０１） １．００ ０．８９
ＬＷＢ ０．６３（０．０６） ０．６０（０．０６） ０．７９（０．０４）１．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．２．３　Ｗ６１系　Ｗ６１系的各个繁殖性状的测定数
量及其平均值、标准差等描述性统计量见表３７，遗
传方差和协方差、遗传力、遗传和表型相关系数分别

见表３８～４０。由表 ３７～４０可以看出，Ｗ６１系的
ＴＮＢ、ＡＮＢ和 ＨＮＢ分别为 １１３、１０４和 ９５头，
ＬＷＢ为１３９ｋｇ；它们的遗传力都在００８～０２０之
间，属于低遗传力性状，其中，以ＨＮＢ的遗传力最低
（００９），ＬＷＢ的遗传力最高（０１６）。ＴＮＢ与 ＡＮＢ、
ＨＮＢ有很强的正遗传相关，遗传相关系数分别达
０９４、０８７，ＨＮＢ与 ＡＮＢ的遗传相关很高，为０９４，
说明选择ＨＮＢ能有效提高ＡＮＢ，但对总仔数的提高
略差些；ＬＷＢ与 ＴＮＢ、ＡＮＢ、ＨＮＢ的遗传相关也较
高，分别为０５８、０５８、０７９，说明该品系需要加强
对健仔数的选育，从而对 ＡＮＢ和 ＬＷＢ的选择效果
也明显。

表３７　Ｗ６１系繁殖性状的描述性统计量１）

项目 ＴＮＢ／头／ ＡＮＢ／头 ＨＮＢ／头 ＬＷＢ／ｋｇ
平均值 １１．３ １０．４ ９．５ １３．９
标准差 ２．９ ２．９ ２．７ ３．８
最小值 １ ０ ０ ２．２
最大值 ２１ ２０ １９ ２５．７

　１）ＴＮＢ、ＡＮＢ、ＨＮＢ和ＬＷＢ的窝数分别为３２６８１、３２６８８、

３０８１６和３２２７２

表３８　Ｗ６１系繁殖性状的加性遗传方差和协方差１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ
ＴＮＢ ０．９３（０．０８）
ＡＮＢ ０．８４（０．０８）０．９０（０．０８）
ＨＮＢ ０．６４（０．０７）０．６７（０．０７）０．６３（０．０７）
ＬＷＢ ０．７９（０．１０）０．７８（０．１０）０．８７（０．０９）２．１８（０．１７）

　１）括号内为标准差
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表３９　Ｗ６１系繁殖性状的遗传力１）

性状 个体 永久环境 残差 遗传力

ＴＮＢ ０．９３（０．０８） ０．５６（０．０７） ６．４４（０．０６） ０．１２

ＡＮＢ ０．９０（０．０８） ０．４９（０．０６） ６．６５（０．０６） ０．１１

ＨＮＢ ０．６３（０．０７） ０．４６（０．０６） ６．０２（０．０６） ０．０９

ＬＷＢ ２．１８（０．１７） １．０３（０．１２）１０．４４（０．１０） ０．１６

　１）括号内为标准差

表４０　Ｗ６１系繁殖性状的遗传和表型相关１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ

ＴＮＢ １．００　　 ０．８８　　 ０．７８　　 ０．６５

ＡＮＢ ０．９４（０．０１） １．００ ０．９０ ０．７７

ＨＮＢ ０．８７（０．０２） ０．９４（０．０１） １．００ ０．８７

ＬＷＢ ０．５８（０．０５） ０．５８（０．０４） ０．７９（０．０２） １．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

２．２．４　Ｗ６２系　Ｗ６２系的各个繁殖性状的测定数
量及其平均值、标准差等描述性统计量见表４１，加
性遗传方差和协方差、遗传力、遗传和表型相关系数

分别见表４２～４４。由表４１～４４可以看出，Ｗ６２系
的ＴＮＢ、ＡＮＢ和ＨＮＢ的表型值分别为１２９、１１３和
９９头，ＬＷＢ的表型值１４２ｋｇ；它们的遗传力均为
０１０～０１８，属于低遗传力性状，其中，以 ＡＮＢ的遗
传力最低（０１０），ＬＷＢ的遗传力最高（０１８）。ＴＮＢ
与ＡＮＢ、ＨＮＢ的遗传相关系数分别为０９１、０７１，有
很强正遗传相关；ＨＮＢ与 ＡＮＢ的遗传相关也较高
（０８７），ＬＷＢ与 ＴＮＢ、ＡＮＢ、ＨＮＢ的遗传相关系数
分别为０４２、０５４、０８６，ＬＢＷ与总仔数的遗传相关
较低、与ＨＮＢ的遗传相关比较高。

表４１　Ｗ６２系繁殖性状的描述性统计量１）

项目 ＴＮＢ／头 ＡＮＢ／头 ＨＮＢ／头 ＬＷＢ／ｋｇ

平均值 １２．９ １１．３ ９．９ １４．２

标准差 ３．４ ３．４ ３．１ ４．４

最小值 １ ０ ０ ０．８

最大值 ２４ ２３ ２０ ２７．３

　１）ＴＮＢ、ＡＮＢ、ＨＮＢ和 ＬＷＢ的窝数分别为１３１６２、１３１６５、

１２５６８和１２９９７

表４２　Ｗ６２系繁殖性状的加性遗传方差和协方差１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ

ＴＮＢ １．３３（０．１９）

ＡＮＢ １．１０（０．１６）１．１３（０．１７）

ＨＮＢ ０．８０（０．１４）０．８７（０．１４）１．０４（０．１５）

ＬＷＢ ０．８７（０．２１）１．０１（０．２１）１．５１（０．２１）３．０３（０．３５）

　１）括号内为标准差

表４３　Ｗ６２系繁殖性状的遗传力１）

性状
个体

加性方差

永久

环境方差

残差

方差
遗传力

ＴＮＢ １．３３（０．１９） １．２２（０．１５） ８．７７（０．１３） ０．１２
ＡＮＢ １．１３（０．１７） ０．８９（０．１４） ９．０５（０．１３） ０．１０
ＨＮＢ １．０４（０．１５） ０．７５（０．１２） ７．３０（０．１１） ０．１１
ＬＷＢ ３．０３（０．３５） １．７４（０．２５）１１．８７（０．１７） ０．１８

　１）括号内为标准差

表４４　Ｗ６２系繁殖性状的遗传和表型相关１）

性状 ＴＮＢ ＡＮＢ ＨＮＢ ＬＷＢ
ＴＮＢ １．００　　 ０．８４　　 ０．７　　 ０．５７
ＡＮＢ ０．９１（０．０２） １．００ ０．８７ ０．７５
ＨＮＢ ０．７１（０．０５） ０．８５（０．０３） １．００ ０．８９
ＬＷＢ ０．４２（０．０７） ０．５４（０．０６） ０．８６（０．０２）１．００

　１）括号内为标准差；上三角表型相关，下三角遗传相关

３　讨论与结论

３．１　生长发育性状
温氏集团主要专门化品系的生长发育性状都属

于中等或中高等遗传力性状。在这几个性状中以

ＢＦＴ１００遗传力最高，都在０４以上，而且总体上母系
猪（Ｗ５１、Ｗ５２、Ｗ６１、Ｗ６２）的遗传力都高于父系猪
（Ｓ１１、Ｓ２１、Ｓ２２），母系猪的遗传力在０４９～０５６之
间，其中以 Ｗ６１最高，为０５６；父系猪的遗传力以
Ｓ２２最高，为０６５。ＤＡＹ３０的遗传力最低，在０３０～
０４０之间；ＤＡＹ１００的遗传力在 ０３～０５０之间；
ＡＤＧ３０～１００为０２７～０５０。本研究中 Ｓ２２的这几个
性状遗传力都比较高，在 ０４７～０５６之间。Ｌｉ和
Ｋｅｎｎｅｄｙ［５］估计长白、大白、杜洛克的 ＢＦＴ１００的遗传
力比较接近，都在０５１～０５５之间，略高于本研究
结果（除Ｓ２２外）；ＤＡＹ１００的遗传力在０２６～０３２之

间，比本研究结果略低。Ｉｍｂｏｏｎｔａ等［６］估计的泰国

长白的ＡＤＧ（全程日增重）和 ＢＦＴ的遗传力分别为
０３８和０６１，与本研究的研究结果差异不大，都是
属于中等或中等偏高的遗传力性状。

本研究中母系猪的ＤＡＹ１００与ＤＡＹ３０的遗传相关
都很高，在 ０６２～０６４之间，属于强遗传相关，与
ＡＤＧ３０～１００的遗传相关系数为 －０８０～－０７２之间，
为很强的负遗传相关。父系猪中 Ｓ１１和 Ｓ２１的
ＤＡＹ１００与 ＤＡＹ３０的遗传相关略低，相关系数分别为
０５１和０５５，属于中等遗传相关，而Ｓ２２的为０６８，
为强遗传相关；Ｓ１１、Ｓ２１和Ｓ２２的ＤＡＹ１００与ＡＤＧ３０～１００
的遗传相关系数分别为 －０７９、－０７８和 －０６２，
以Ｓ２２为最低。父系猪和母系猪的其他性状都相对

３８　 　　　　　李娅兰，等：温氏主要品系选育性状的遗传参数估计 　　　



较小，属于弱遗传相关。Ｌｉ和 Ｋｅｎｎｅｄｙ［５］估计长白、
大白和杜洛克的 ＢＴＨ１００与 ＤＡＹ１００的遗传相关系数
分别为 －０１６、－００６和 －０１７，与本研究中的母
系猪的结果基本一致，但父系猪这２个性状的遗传
相关系数略高，在 －０２７～－０２３之间，因此日龄
的选育对父系猪的背膘厚影响更大。

３．２　繁殖性状
母系猪繁殖性状的遗传力在００８～０１８之间，

为低遗传力性状，其中，以 ＬＷＢ的最大，在０１３～
０１８之间。本研究中 ＴＮＢ的遗传力在０１２～０１６
之间，比Ｇｕ等［７］和Ｉｍｂｏｏｎｔａ等［６］的结果高，与Ｒｏｅ
ｈｅ和 Ｋｅｎｎｅｄｙ［８］估计 ＴＮＢ的遗传力（００９～０１６）
接近。本研究中 ＡＮＢ的遗传力在 ０１０～０１１之
间，略高于ＣｈｅｎＰ等［９］估计长、大白的ＡＮＢ的遗传
力（００８～０１），略低于周立平［１０］估计的长白猪

ＡＮＢ的遗传力（０１２）。本研究的 ＬＷＢ遗传力在
０１３～０１８之间，略低于周立平［１０］的结果（０１９）。
孙华等［１１］估计中国大白猪 ＳⅡ１系主要繁殖性状
ＴＮＢ、ＡＮＢ和 ＬＷＢ的遗传力分别为 ０１１、００９和
０１４，略低于本研究的结果，但差异不大。

本研究各品系的 ＴＮＢ与 ＡＮＢ的遗传相关在
０９１～０９７之间，这与孙华等［１１］的结果０９１接近，
与周立平［１０］估计长白的ＴＮＢ和ＡＮＢ的遗传相关为
０９２８９接近。本研究中 ＴＮＢ与 ＨＮＢ的遗传相关
系数，Ｗ５１和Ｗ６１均在０９以上，Ｗ５２和Ｗ６２的相
对较低，分别为０８７和０７３，说明 Ｗ５２和 Ｗ６２的
无效仔数比 Ｗ５１和 Ｗ６１高；其他文献很少有人研
究ＨＮＢ的遗传参数。本研究中，各个品系的 ＬＷＴ
与ＴＮＢ、ＨＮＢ的遗传相关比较接近，低于与 ＨＮＢ的
遗传相关。ＴＮＢ与ＬＷＢ之间的遗传相关在０４２～
０６７之间，而且也是 Ｗ５１、Ｗ６１的遗传相关高于
Ｗ５２、Ｗ６２的，属于中等正遗传相关；低于周立平［１０］

和孙华等［１１］的估计。

３．３　结论
温氏主要品系猪的生长发育性状的遗传力都是

中等偏高，其中，以 ＢＦＴ１００最高；ＤＡＹ１００与 ＤＡＹ３０呈
强遗传相关关系，与 ＡＤＧ３０～１００呈强负遗传相关关

系；繁殖力性状的遗传力属于低遗传力性状，其中，

ＴＮＢ与ＡＮＢ、ＨＮＢ呈强正遗传相关关系，与ＬＷＢ呈
中等遗传相关关系，且 Ｗ５１、Ｗ６１的遗传相关高于
Ｗ５２、Ｗ６２。
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（１）：５３５９．

［７］　ＲＯＥＨＥＲ，ＫＥＮＮＥＤＹＢＷ．Ｅｓｔｉｍａｔｉｏｎｏｆｇｅｎｅｔｉｃｐａ
ｒａｍｅｔｅｒｓｆｏｒｌｉｔｔｅｒｓｉｚｅｉｎＣａｎａｄｉａｎＹｏｒｋｓｈｉｒｅａｎｄＬａｎｄ
ｒａｃｅｓｗｉｎｅｗｉｔｈｅａｃｈｐａｒｉｔｙｏｆｆａｒｒｏｗｉｎｇｔｒｅａｔｅｄａｓａｄｉｆｆｅｒ
ｅｎｔｔｒａｉｔ［Ｊ］．ＪＡｎｉｍＳｃｉ，１９９５，７３（１０）：２９５９２９７０．

［８］　ＧＵＹ，ＨＡＬＥＹＣＳ，ＴＨＯＭＰＳＯＮＲ．Ｅｓｔｉｍａｔｅｓｏｆｇｅｎｅｔ
ｉｃａｎｄｐｈｅｎｏｔｙｐｉｃｐａｒａｍｅｔｅｒｓｏｆｌｉｔｔｅｒｔｒａｉｔｓｆｒｏｍｃｌｏｓｅｄ
ｌｉｎｅｏｆｐｉｇｓ［Ｊ］．ＡｎｉｍＳｃｉ，１９８９，４９（３）：４７７４８２．

［９］　ＣＨＥＮＰ，ＢＡＡＳＴＪ，ＭＡＢＲＹＪＷ．Ｇｅｎｅｔｉｃｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｓ
ｂｅｔｗｅｅｎｌｅａｎｇｒｏｗｔｈａｎｄｌｉｔｔｅｒｔｒａｉｔｓｉｎＵ．Ｓ．Ｙｏｒｋｓｈｉｒｅ，
Ｄｕｒｏｃ，Ｈａｍｐｓｈｉｒｅ，ａｎｄＬａｎｄｒａｃｅｐｉｇｓ［Ｊ］．ＪＡｎｉｍＳｃｉ，
２００３，８１（７）：１７００１７０５．

［１０］周立平．长白猪主要性能测定及遗传参数估计研究
［Ｊ］．湖南农业科学，２０１１（７）：１２２１２４．

［１１］孙华，宋忠旭，李良华，等．中国大白猪 ＳⅡ１系主要繁
殖性状的遗传参数估测［Ｊ］．安徽农业科学，２０１０，３８
（５）：２３７０２３７１．
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